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摘    要


	本年度日本生藥學會第60回年會於9月7、8日兩天於日本札幌近郊北海道醫療大學當別學園舉行，在會中共發表了96篇演講及口頭論文發表，以及160篇壁報論文，內容涵蓋活性成分分析、生物活性測試及篩選、生合成(Biosynthesis)、基因解析、生藥藥理、基原鑑定、藥效藥害評估、生藥栽培管理及野生生藥的保護、漢方藥的輸出、日本藥局方內容探討以及配合此次在北海道舉辦所探討愛奴族醫藥植物的研究與探討等等，舉凡生藥有關事項，無不囊括。本署為讓國際間了解本局的研究發展成果，今年與會發表題目為「Authentication and Fingerprint Establishment of Cinnamomi Cortex」之研究論文，並藉由和與會學者交流，了解日本在中藥檢驗、研究發展方向與趨勢。此外，在本次出國計畫外，以自費方式，參加9月10~12日在札幌舉辦的第31回日本植物細胞分子生物學會，這是日本最大規模針對植物生合成基因研究及基因改造植物的研討會，在會中共發表了163篇口頭論文發表、96篇壁報論文及41場演講，內容包括二次代謝物研究、基因分析、基因改造植物、植物基因對環境的調控、Omics、細胞組職培養、植物與微生物相互作用、植物分化、成長控制等學術研究，也包括基改植物的應用、生產及實用化等等產業議題。此行收穫十分豐富，對於本署檢驗技術的增進，有相當之助益，同時對研究發展，提供了指引與方向。
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壹、 目    的

	匯集日本產、官、學研各界的日本生藥學會年會，一直是研究、檢驗技術、藥局方規格研訂、產業發展及生藥學教育的一個重要交流平台，本署及至藥物食品檢驗局時代，皆透過參與此一年會，達到與國際接軌交流的目的，同時展現我國檢驗研究實力，予國際社會週知。今年日本生藥學會60屆年會於日本北海道札幌近郊的北海道醫療大學當學園舉行，本次與會，發表題目為「Authentication and Fingerprint Establishment of Cinnamomi Cortex」之研究論文，同時與參與的日本學者進行討論，藉以了解目前國際間研究、技術發展趨勢，作為本署研究發展參考。
此行同時自費參加了在札幌北海道大學舉辦的第31屆日本植物細胞分子生物學會大會，這是日本最大規模針對植物生合成基因研究及基因改造植物的研討會，是將研究與產業連結的一個重要橋樑，因此，在這個會裡，可以看到日本先進的植物研究及改良技術，並預見到未來這些植物的產物在市面上流通販售，藉由參與這個大會，可以了解植物產製品在醫藥、農業及食品等等的應用及發展，同時思考所需相關檢驗技術的研發走向。


貳、議程及內容概要

		本次日本生藥學會60屆年會於日本北海道札幌近郊當別町的北海道醫療大學當學園舉行，日期為2013年9月7日到2013年9月8日兩天，詳細議程如附件1。本次年會雖然於地處偏遠的北海道舉辦，內容仍是十分充實，演講部份同時在6個地點舉行，共發表了96篇演講及口頭論文發表，以及160篇壁報論文，主要的幾篇演講包括：
會長演講：新しい医薬シーズの探索と標的分子探索 
這篇是講述對於藥用植物化學成分，應如何挑選有潛力成為藥物的成分，這些成分如何進行活性試驗、探索代謝途徑，最後選定為發展標的方法。

特別演講：漢方はオーケストラ　医療用漢方製剤の海外進出
	這篇是講述漢方藥(即中藥製劑)輸出國外，所需要的規格標準，演講是以漢方藥出口至美國FDA的許可的要求及條件為例作闡述。

生藥學會受賞演講：
1. 創薬を目指した生物活性天然物質の探索研究
	本篇指出新的生藥醫療成分來源，以海洋生物分離出的化學成分，應用於新藥的開發。

2. 漢方薬の薬理活性、作用機序および作用成分の総合的解析
	這篇是講述漢方藥臨床的藥理作用分析及新醫療用途的開發。

學術貢獻賞受賞演講：病態の体内微小環境で機能する活性天然物の探索とその標的分子の解明
	本篇以細胞層面談討疾病發生時細胞內分子作用機制，及應用海洋生物分離之活性化合物治療時，化合物對這些細胞分子的作用方式。

學術獎勵賞受賞演講：
1. 異種発現系を利用した糸状菌二次代謝産物合成酵素遺伝子資源の有効活用
	這篇探討真菌的二次代謝物，如Lovaststin, Penicillin等的生合成中酵素作用方式，並試圖解出二次代謝物的完整生合成代謝途徑。
 
2. 薬用植物の二次代謝糖転移酵素の機能解析とその有用配糖体生産への応用
	本篇研究藥用植物的醣轉移酵素對二次代謝物的作用，用作生物觸媒以大量合成有生理活性的配醣體。

另外，又訂有二大主題演講(Symposium)，包括：
1. アイヌの医療と利用植物
這個演講主題包括5篇講說，主要是配合本次日本生藥學會年會在北海道召開，對於北海道產的藥用植物及當地原住民愛奴族的傳統用藥相關研究的一些講題。
(1)アイヌの医療と薬物の特徴
(2)北海道における薬用植物の栽培　—展望と課題
(3)北海道の花・ハマナス花弁の成分と生理作用
(4)北海道産トリカブト植物のアルカロイド含量プロファイルと遺伝的関係
(5)北海道産トリカブトのジテルペノイドアルカロイド成分と生理活性

2. 生薬資源確保の現状と国際標準化の展望
	這個演講主題包括5篇演說，講述生藥由生產到使用的品質管理、生藥資源的保護，不只生藥本身，還包括各國傳統的醫藥知識的保存、生藥製劑的各國間的規格調和，如農藥及重金屬限量、藥用植物栽培管理及人工育苗溫室栽培藥用植物。
(1)日本における生薬流通の現状
(2)生薬、研究資源としての薬用植物の活用と生物多様性条約
(3)における生薬及び関連製剤の国際標準化の動向
(4)日本における薬用植物栽培の現状　—農薬の適正運用を目指して—
(5)人工環境制御下での生薬生産システムの構築と今後の展望

一般論文的口頭發表在4個場地同時舉行，因此只能選擇其中之一參加，第1天參加的是” 生合成、遺伝子解析、その他”領域的，其中” ニンニク由来アリイナーゼ遺伝子の特徴的産地間変異に関する研究”利用有機硫化物生合成酵素Alliinase的基因序列，可用以作為日本、中國、印度及歐洲等地所生產的大蒜產地鑑定，這樣的概念或可應用於”道地”中藥材的鑑定或追溯農產品的來源。第二天口頭發表的內容與業務較無相關，但仍參與”成分検索・構造決定、品質評価、栽培・組織培養”領域的發表，其中”台湾産茶花（Camellia sinensis，花蕾部）のサポニンおよびフラボノイド成分の定量分析”這是市面上所盛行的塑身產品、飲料的成分，國內中國醫藥研究所的李宜融博士也參與研究，論文中比較台灣各地產的茶花saponin成分的差異及開發為商品的可能。

壁報論文部份，共計有160篇論文發表，分兩天展示，本局發表的論文題目為 「Authentication and Fingerprint Establishment of Cinnamomi Cortex」在第一天展示，本次日本藥學會年會安排的壁報論文的示說時間，由於篇數眾多，示說時間又分為兩段，將編號單數及雙數的論文分開，每段45分鐘，在這段時間裡，會有論文作者站在自己的壁報前面負責解說，因為單雙數間隔，也避免了討論時太多人，擋住鄰作看板。這樣的機會可和論文作者直接面對面溝通，是學術交流的大好機會，本署論文在示說時間中，陸續有教授及學生前來詢問論文內容相關事項，唯一美中不足處是示說時間一部分與Symposium重疊，參加示說的人員相對以往要少。

關於壁報論文方面，與本署業務相關或中藥相關的論文有十多篇，其中比較值得注意如下：
[image: D:\公務\102日本生藥學會\102生藥學會照片S\DSC06434.JPG]
1.「センソ」の研究− DNA 及び成分研究
 本篇是作者收集了來自台灣及大陸的蟾酥藥材、基原蟾蜍的皮膚及肌肉組織，利用PCR擴增粒腺體DNA，電泳圖譜比對蟾酥藥材與蟾蜍組織，建立PCR的蟾酥藥材基原鑑定，再進一步運用HPLC及 LC-MS做成分分析，發現蟾酥藥材中的cinobufagin有一致性，可以配合粒腺體DNA-PCR做更精確鑑別。本署10餘年前即開發運用Nested PCR-DNA定序方法鑑定動物性藥材及製劑，其結果比本篇方法更為精確，但限於人力，目前僅有龜、鹿、穿山甲、牛、驢及馬(阿膠)的方法建立，本篇蟾酥藥材的研究，也有其參考價值，可作為本署日後相關案件檢驗時的參考。

[image: D:\公務\102日本生藥學會\102生藥學會照片S\DSC06435.JPG]
2. 先島諸島に産するサルトリイバラ科植物の遺伝子多型に関する研究（ 2）
本篇在研究Smilax科的藥用植物，一般常聽到的像是菝葜、土茯苓等皆屬這一科，研究中利用生合成的Chalcone synthase及Stilbene synthase作為DNA maker，利用Nested PCR擴增DNA並分析序列，建立親緣性及鑑定依據。本篇雖然屬於地區性的物種研究，但是其中利用生合成酵素基因序列作為鑑定依據，提供了藥材或物種鑑定的另一條途徑，對於一些難以用現有常用的DNA marker做鑑定的藥材，應用特定活性成分關鍵的生合成酵素基因序列鑑別，也可對活性成分高表現品種做篩選，兼具鑑別及產業應用上的價值。
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3. 食品に用いられるキハダ抽出残渣中のberberine のqHNMR 法を用いた定量
	本篇算是對中藥材回收利用的一例子，黃蘗的樹皮即黃柏藥材基原，中含有Berberine，在抽出Berberine的殘渣一般都予以廢棄，近年來，這些殘渣的再抽出物常作為食品飲料的苦味成分的原料，作者應用qHNMR進行定量，測定Berberine含量，黃蘗的樹皮殘渣為0.19%，應足以應用於食品飲料的苦味成分。本篇有兩個要點，一個是藥材的再利用，對於藥材資源的日漸枯竭，藥渣的再利用應不只是廢棄或堆肥，可多方思考在其他用途的的發揮。此外，一般定量檢驗，除了常用的HPLC外，可思考本篇所用的qHNMR，或許可為日後研究檢驗方法的新方向。
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4.qHNMR 法による生薬リュウタン中のgentiopicroside の定量
這篇研究目的在應用qHNMR定量龍膽藥材中的gentiopicroside，研究中同時比較了HPLC定量與qHNMR定量的差異，結果顯示二者的定量結果相近，同時可避免HPLC的缺點(HPLC定量檢量線必須使用標準品，但是標準品的純度會影響定量的結果)，qHNMR可取代HPLC定量方式。雖然本署的中藥檢驗或相關研究業務未來可能不再執行，但是對於食品中某些成分仍須有定量的檢驗，例如Sennoside等，qHNMR似乎是新的方法趨勢，可做評估其優劣做為未來研究的課題參考。
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5. 中央アジアカンゾウ属植物の遺伝子及びメタボローム解析
	本篇在分析中亞產的甘草基因序列與成分的關聯性，基因序列選擇rbcL基因做分析(此基因為葉綠體光合作用的重要酵素基因)，並以LC-MS分析成分組成，結果發現DNA序列的差異與成分組成有相當的關連性，可作為中亞地區出產的甘草鑑定依據。本署今年在日本生藥學會發表的「Authentication and Fingerprint Establishment of Cinnamomi Cortex」也是類似的DNA結合化學分析方法的鑑定研究，這樣的結合研究可獲致更多資訊與更正確檢驗結果，可考量為未來檢驗方法研發的方向。

北海道醫療大學當別學園位處郊區，又因北海道地理與氣候，該校有一頗具規模的藥用植物園，該植物園中所栽培藥用植物以日本藥局方所載為主，與其他曾見過藥用植物園所不同的是，如果藥局方規定藥材的基原不只一種，該植物園會把所有可用的基原植物種在一起，以便參觀者比對學習，特別是同屬不同種的藥用植物，因為種在一起可以很容易地區別這些植物的細微差異。
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北海道醫療大學藥園

四種淫羊藿
[image: D:\公務\102日本生藥學會\102生藥學會照片S\DSC06074.JPG]
Epimedium sagittatum
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Epimedium cremeuem
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Epimedium grandiflorum var. thunbergiaum
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Epimedium diphyllum

3種烏頭及附子的原植物
[image: D:\公務\102日本生藥學會\102生藥學會照片S\DSC06098.JPG]
Aconitum chinense
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Aconitum senanense
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Aconitum japonicum
3種大黃
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Rheum undulatum
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Rheum rhaponticum
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說明牌上只有標示”Rheum sp.”是大黃的同屬植物，本署計畫曾對大黃藥材做過研究，對各類大黃建立有DNA的鑑定方法，有機會或許可協助做鑑定，即可確定植物的學名。

在過去的中藥製劑基原鑑定研究中，會發現一些同屬中藥材誤用的情形，如川木通製劑有誤用Clematis屬同屬植物入藥的情形，秦艽也有類似狀況，北海道醫療大學這樣的將同屬藥材植物種在一起的藥園設計，對於藥材鑑別及誤用藥材的辨識有很大的助益。

日本生藥學會第60屆年會是9月7~8日，日本第31屆日本植物細胞分子生物學會大會是9月10~12日，由於原出國計畫只有參加日本生藥學會，因此參加日本植物細胞分子生物學會必須於9月9日以自假申請，同時必須自行支付9月9~12日所有的食宿、交通及學會報名參加費用，但是，將其與此行的收穫相較，對於思考未來檢驗研究發展發展方向而言，相信價值是相對的。

日本第31屆日本植物細胞分子生物學會大會於2013年9月10~12日於札幌北海道大學舉行，詳細議程如附件2。這個學會大會規模比日本生藥學會大的多，由議程表可看出3天的會議，各個演講與發表是相當的豐富，因為時程上常會衝突，即使不斷趕場，也難以聽完所有想聽的報告，不免有遺珠之憾。

會中共發表了163篇口頭論文發表、96篇壁報論文及8篇受賞演講，其他則為5個Symposium共33篇演講，口頭論文發表的進行包括4個場地及1天半的時間，壁報論文可張貼2天，但是示說時間只有集中在第1天最後的時段，沒有與任何演講時間衝突，所以人潮集中，不過因為展示壁報的位子是分在4間教室，而非像禮堂的開闊場地，雖然單雙數發表者示說時間錯開，但是教室空間畢竟有限，開始示說時人潮洶湧，人聲吵雜，有時聽不清楚作者的說明。在示說時間之中，也比較容易遇到國內及旅日學者，如這次遇到台灣大學森林環境暨資源系的葉汀峰助理教授在場發表名為”Identification of Differential Expressed Genes of A Growing Bamboo Shoot by Suppression Subtractive Hybridization”的壁報論文，也遇到在日本產業技術總合研究所任職的葉顓明博士，介紹了他目前的工作就在負責基因轉殖技術的研究，也介紹了在日本基因改造植物的現況，以及期待國內政府重視相關研究及產業發展。另外還有遇到我國在東京大學的留學生，有額外詢問到國人在東大的情形，因為東大為日本最頂尖的學府，近幾年國人在東大人數已是屈指可數，相對大陸學子卻增加，教育是國力的基礎，值得國人注意。在示說時間交流到的學者，都盡量留下聯絡方式，他們也很熱心願意在有疑問時提供協助，是此行獲得的無形資產。

除了基因改造農作物、花卉外，這次在植物細胞分子生物學會大會也探討了藥用植物的組織栽培方法。
[image: D:\公務\102日本生藥學會\102生藥學會照片S\DSC06521.JPG]
「漢方薬に使用される薬用植物の組織培養及び効率的増殖法に関する情報整備（3）」
這篇是利用組織培養進行植物的無性繁殖方法，將製劑使用到藥用植物做作優先需求的排序，陸續製作組織培養的植物苗，再加以栽培，目的希望減少對大陸輸入藥材的依賴，近年來國內中藥材價格年年攀高，如果國內也能發展這樣的技術，一來中藥屬高經濟價值作物，可提高農民收益，二來也可減輕國內藥材漲價的壓力。

日本再發展這類的組織培養，並不是單純的增加分生苗，而是透過對特定成分或活性物質的酵素進行分析研究，利用篩選高成分產量的藥用植物，分離酵素的基因或分析基因序列，對該基因進行調控或置換，再大量栽培該植物，以分離取得特定成分。
[image: D:\公務\102日本生藥學會\102生藥學會照片S\DSC06520.JPG]
「ウラルカンゾウ新規優良株の育成」
這篇其實不是該研究的第1篇報告，應該算是中期的結果探討，作者已經分析完成甘草酸生合成路經上的作用酵素，並找出關鍵酵素的基因序列，此外也完成高甘草酸產量的甘草品種篩選，利用組織栽培及水耕生產等優化的栽培方式，本篇在確認酵素基因序列與高產量品種的關係，這些基因序列對外可提供篩選甘草的優良品種，對內已完成的確認的優良品種及栽培方式將申請專利。
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「酵母におけるトリテルペン配糖体生合成マシナリーの構築」
這篇壁報用英文撰寫，實際上示說時還是講日文，利用酵母菌生產原來由植物產生的三萜類化合物Saponins，在這次還有利用植物生產Cytokine-利用稻米生產IL-4, IL-6及IL-10的研究發表，這些屬於醫藥品的細胞激素，現在IL-10已經應用在化妝品上販售。曾經國內也有抗原與蔬果結合做成可食用疫苗計畫，似乎尚未看到成果，日本研究者將部分可作為一般商品的，先行商品化上市換取資金，再用來做後續研究，這一做法，對於研究資源有限﹑長期仰賴政府補助的研究學者，似乎是可行的途徑。
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再提一下台灣的研究，「Identification of Differential Expressed Genes of A Growing Bamboo Shoot by Suppression Subtractive Hybridization」這篇是台大葉汀峰博士的論文，以竹筍為研究對象是大會中僅有的1篇，也是來自台灣唯一的一篇，研究中找到與竹筍生長相關的基因，接下來必須找到基因調控方式才能使整個研究產生實際效應，需要努力的地方還有很多。

Symposium有5個領域在第3天舉辦，每個領域有5到8個不等的演講，分別是：
(1)産官学連携を活用した植物バイオ事業の推進
(2)アグロバクテリウムによる単子葉形質転換法-20年の歩みと今後の展開
(3)バイオインフォマティクス講習会
	Bio-informatics是相當炙手可熱學門，特別是高速定序儀(即Next Generation Sequencer, NGS)的問世，帶動了Bio-informatics的蓬勃發展，在這一方面，由於高速定序儀產生大量的定序資料需要分析整理，應用的分析網站、網路資料庫也紛紛成立，在這個講習會裡，從資料庫應用到DNA序列整合、基因與DNA關聯分析都有相關講演，因本署近來購置有高速定序儀，所以在這個Symposium停留聽講最多時間的，這個部分包括8個講題﹕

A.「高速シークエンサ由来配列のアーカイブデータベースと解析パイプライン」
B.「イネ科植物のデータベース：レファレンスから品種間比較へ」
C.「大規模オミックス情報に基づく遺伝子探索手法」
D.「質量分析計を用いた代謝物プロファイリングパイプラインと化合物1ピークの同定・アノテーションの定義付け」
E.「ゲノムと量的形質の関連を探る：Rを用いたデータ解析」
F.「ゲノム情報に基づく植物データベースの統合」
G.「RでQTL解析　大量データへの対応」
H.「マススペクトルのデータベースを使いこなす」

	NGS興起，引導生物的基因組可以快速被分析解碼，各功能基因的作用、基因與基因間作用的關聯等等，也可逐步被解析，這代表其背後所隱藏龐大資源可以被利用，不論是最基礎的物種鑑定、疾病研究，到基因改造、特定化學物質生產合成、疫苗製造及農產畜產等等，皆可經由此而得到快速發展。在這個研討會，看到日本對於這一塊的重視，並積極的把NGS當成工具，教會學者如何使用，目的在搶先開發這塊資源，讓日本獲取更多利益，這有些像北美的西部開拓或南北極的開發，先搶先贏。國內相信也有一些機構擁有NGS，但如何讓NGS的應用不單是一家之私，而能透過各機構資訊的連結，讓NGS在國內這樣研究資源有限的狀況下能發揮最大功效，是值得努力的課題。
(4)植物超低温保存の歴史と最新事情
(5)タンパク質解析技術を多様な植物研究に生かすには～タンパク質解析の現在と今後の展開

	以下簡介幾篇Symposium演講的內容﹕
「遺伝子組換え植物での医薬原材料生産実用化研究の課題と展望」
	這篇在講述應用植物生產醫藥用品的發展與前景，1980年代開始，基因轉殖植物開始被應用在農業生產，而已植物生產特定物質也開始被研究。原先醫藥原料生產是應用基因技術，以微生物與動物細胞來生產，但是伴隨有純化困難及病毒汙染等問題產生，因此應用基因轉殖植物來生產成為趨勢，即是PMPs (Plant made Pharmaceuticals)，流程是選定目標基因然後分離，先進行植物體外試驗再轉殖到植物，之後自植物分離特定物質，將該物質以生物試驗測試生產物質的效用及安全性，最後在人工控制下作水耕技術開發，整個流程需要植物學、醫、藥及農業學門的人相互合作，更進一步需要農產、醫藥等等相關的產業務互相的支持，PMPs的研發歐美國家競相投入，有資源整合的整體戰略，才能獲取最大成果。

「高速シークエンサ由来配列のアーカイブデータベースと解析パイプライン」
這個講題在介紹日本國立遺傳學研究所的日本DNA Databank (DDBJ)，這個資料庫是收載高速DNA定序儀所產生的序列資料，2009年開始，「DDBJ Sequence Read Archive」開始營運，並與美國NCBI Sequence Read Archive (SRA)及歐洲EBI Sequence Read Archive (ERA)交換資料，公開且同時可共同檢索3個資料庫，截至2013年6月世界上已有614個機關44042件公開的Data set可供利用。同時DDBJ也提供「DDBJ Read Annotation Pipeline」，可提供高速DNA定序儀大量數據的解析。對於物種間的多形性也提供「DNA Polymorphism Annotation Database」作登錄及檢索。
日本國立遺傳學研究所的日本DNA Databank (DDBJ)很類似NCBI Genbank所提供的服務，只是目前隨著NGS的發展，同樣是DNA的序列資料，需要更大更多功能的資料庫來容納及處理，國內機構可多加應用這些國際間的免費資源，節省研究的人力、經費與時間，DDBJ並在日本國內各地辦理講習，有興趣的學者可上網查詢辦理地點。附帶一提，演講中表示，NGS的3大品牌在日本以Ilumina佔3/4以上，所以DDBJ所接受檢索的格式，以這個廠牌NGS所產生的資料格式為主，其他的廠牌數據需轉換成通用fasta格式，這是使用DDBJ所必須注意的。

「イネ科植物のデータベース：レファレンスから品種間比較へ」
這個講題應該是農業單位及農學研究最感興趣的稻米基因序列研究，依據講者的說明，利用高速DNA定序儀已經完成「日本晴」這一品種的稻米全基因序列的定序，與其他品種比較，鹽基差異在萬分之一左右，全序列已提供公開檢索，對於稻米相關疫病、生長栽培，甚至基因轉殖利用，都可提供相當有幫助的資訊。

「ゲノム情報に基づく植物データベースの統合」
這個講題是另一個資料庫-Plant Genome Database Japan (PGDBj)的介紹，資料庫目前收納55個植物物種的4個項目資料，包括﹕
a.運用植物基因組database構築同源基因database，及稀植物物中間的氨基酸序列差異。
b.植物分布情報連鎖的植物基因組database與DNA標記資料的整合。
c.植物資源資訊database整合。
d.植物研究相關資訊基礎的構築。
演講中並介紹了資料庫的功能及使用方法。
	這個資料庫特別處在於是橫向的資料檢索，不同於其他資料庫是對單一物種的縱向查詢，這個資料庫檢索是單一項目如基因或DNA標記，在不同物種或品種間的資訊。

參、 心得與建議

一、  除了歐美之外，鄰近國家日本在醫藥、健康食品的發展也很快速，同時日本研究及檢驗技術上，幾乎是與歐美同步在進行，對於研究發展資訊的獲得，參與日本方面的學術研討會，是不宜偏廢的，而相較參與歐美的研討會，目前日本的學者大多英語可以溝通，而經費與往返的時間，亦是比較節約的，在國家資源拮据的狀況下，參加日本的研討會是可以考量的，並且對於一個研究檢驗的單位，更應該多參與這樣的國際研討會，把技術與觀念帶回國內，避免閉門造車，對於政府與國人才能做出最好的貢獻。

二、  這次在研討會中，看到新的化學成分定量技術- qHNMR，顛覆了一般應用HPLC定量的觀念，檢驗方法的開發建議應該朝著多方法技術的方向發展，由不同的技術相互驗證結果，也由不同方法互補優缺點，避免由單一儀器數據作出結論，如此才能彰顯檢驗的客觀性與正確性。每一種技術未必都符合各個單位所需，但是評估引進新的、不同的檢驗技術，對一個研究檢驗單位卻是必須的，唯有透過技術方法的不斷新陳代謝，才能確保研究檢驗單位生命力與價值。

三、  對於生物技術的發展，高速DNA定序儀有其重要的地位，但是有兩個部分影響影高速DNA定序儀技術的發展，一是大量數據分析處理，二是價格問題。第一個部分或可如前所述，善用網路資源來解決，第二部分儀器、耗材價格過於昂貴，這樣的狀況下，建議需要切實評估實驗上必須應用到NGS的部分，不同單位間儀器資訊的交流，擴大應用範圍到各領域，以發揮儀器最大功效。

四、	對於中藥行政管理與檢驗研究建議盡快釐清，中藥行政管理與檢驗，分屬兩個不同單位，即使歷經食品藥物管理署的成立，這樣狀況依然沒有改變，使中藥的檢驗與檢驗方法的研究開發的工作，與中藥管理無法直接連結，因政府組織再造，中國醫藥研究所劃歸衛生福利部管轄，執行的中藥規格等相關研究的部分，未免計畫與中國醫藥研究所重疊，本署中藥的檢驗方法研究開發等計畫是否繼續執行成了灰色地帶，因為中藥檢驗的工作權責歸屬未定，可能造成研究和檢驗脫節的情形。民眾對於食品或藥物的品質及安全要求越來越高，中藥又同時兼有藥物與食品特性，政府對於中藥把關責無旁貸，預防中藥問題或風險發生，建議釐清權責，提早做好準備。

五、	生藥分離的植物成分常成為新藥的標的，對於本署摻加西藥檢驗的業務關聯愈見密切，而像日本生藥學會年會這類的研討會，也是新生藥成分發表的極佳場合，與會時，發現許多產業界人士往來其中，找尋新的商業化標的，建議應積極參與這類研討會，除了新的檢驗技術外，另外多留意新成分的發表，可作為研究檢驗參考。

附件一、第60回日本生藥學會年會日程
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附件二、第31回日本植物細胞分子生物學會大會日程
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