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全球生物多樣性資訊機構(GBIF)第14屆理事會及研討會於2007年10月14-18日假荷蘭阿姆斯特丹Mövenpick Hotel召開。我國由行政院國家科學委員會生物處張清風處長（首席代表）、彭鏡毅（中央研究院生物多樣性研究中心研究員兼系統分類及生物多樣性資訊專題中心執行長）、周文豪(國立自然科學博物館學術副館長)、陸聲山（林業試驗所副研究員）代表出席。另由賴昆祺（中央研究院生物多樣性研究中心資訊助理）、楊杰倫（中央研究院資訊研究所資訊助理）二位代表台灣節點(Nodes)與會。
會議內容：
全球生物多樣性資訊機構（Global Biodiversity Information Facility,簡稱GBIF）自2000年3月正式成立後，每年定期召開兩次理事會（Governing Board Meeting），由所有投票會員（Voting Participants）及副會員（Associate Participants）出席討論會務，修改會章，選舉職員及舉辦各種相關之研習或研討會活動。今 (2007) 年起改為一年召開一次理事會。本屆理事會開幕前先行召開節點會議，該會議內容如附件。台灣為此國際組織之創始會員，自第一屆即積極參與，歷次會議未曾缺席。大會自去年步入第二個五年計劃，調整Rules of Procedure (ROP)及其他相關內容，所有會員換約新MOU (備忘錄)，台灣代表團過去以Taiwan-Economy出席，根據新的備忘錄，本屆起更名為Chinese Taipei。本屆大陸尚未入會，亦未派觀察員出席。
10 月16日早上8-9時註冊，9時首先由荷蘭農業、自然與糧食品質部祕書長Andre van der Zande博士代表荷蘭致歡迎詞，闡明GBIF在國際社會面對的議題如2010年預期的目標， 以及生物多樣性永續經營在滋養全球人類上扮演的重要角色， 並強調生物多樣性資訊的開放分享對於達成這些目標至為關鍵。之後主席David Penman宣佈大會開幕，歡迎由副會員轉為投票會員的國家如阿根廷、坦桑尼亞、斯洛伐克等國以及首次出席觀察員中非共和國，羅馬尼亞，蘇利南，歐洲環境部等。並對挪威Gene Bank總裁兼GBIF首席代表於2007年2月5日過逝致悼意。
大會通過本次議程後，主席表對甫離職的前任祕書長致謝，並介紹新任祕書長Nick King博士。新任祕書長上臺演講GBIF 2007-2011的展望，闡明GBIF有了新的MOU（備忘錄協定），其職員、結構、及外界的期望都起了很大的變化。2007-2011年的計劃都已經認可，但經費尚未到位；持續穩定的經費來源對於保持GBIF關鍵地位至關重要。目前全球的環境議題日益嚴重，但各國政府並未都重視此一問題，面對科技進展日新月異的今天，有許多科學與環境管理的議題，GBIF目前及將來應扮演什麼角色？ GBIF的各項活動及計劃有正確的倡議，正確的目標，正確的時間點，但尚未對最大可能的國際社群做出夠好的服務，必須研發一個機制以捕捉相關社群的興趣，並協助他們合作執行大規模的活動。換言之，GBIF的理念甚佳，但尚待證實其用處。他期望透過所有會員同心協力，GBIF能在2008年底能夠蒐集到10億筆陸域、水域及海洋生物資料。這些資料將可用於生物多樣性保育及永續利用；監測生物多樣性的現況與趨勢；以及小行政區域，國家，跨國及全球層級決策。並提到GBIF應加強注意使用者及他們所需的資訊、各會員國節點所需的協助與指導、資料入口網(Data Portal)系統服務資料質與量、以及資料提供者及使用者的訓練。GBIF要避免僵化，早期規劃的工作計劃宜密切注意全球的外在環境變化，如科技、政治、使用者的需求等，宜在會員同意的策略架構下保持彈性。此外，使用者若無法獲悉GBIF資料的質和量，抑或無法運用適當的分析或模式工具，將使GBIF的存在無關緊要。因此，GBIF必須開發改進和提供資料的質及量的方法，並擴大提供訓練課程以提高使用者社群的能力。他並認為GBIF未足夠重視觀測及監測的生物多樣性資料，而這些對於某些重要的使用者社群是關鍵性的數據。他建議應該提高資料類型的深度和廣度，並重視metadata和資料庫間的互容性。目前只有40%的會員節點已經上線提供資料;他期望到2009年，可以達到100%。最後他建議GBIF修訂發展策略︰重視伙伴關係(partnership)；去中央化 (decentralization) 的資料管理，強調資料的流通性；促進資料的應用及分析；高階層級metadata及 MD相容性及可及性；修訂GBIF扮演的角色。
之後開放各項討論，大會主席發問GBIF對於全球氣候變遷有何可效勞之處？祕書長認為GBIF的生物多樣性資料的分析將對全球氣候變遷研究非常有用。非政府組織的副會員對於節點的命名分類:主題節點(thematic nodes)，國際節點(international nodes)等做了一番討論。芬蘭代表質疑標本的數位化大約每筆需要1美元， 如GBIF預期在2008年底能夠蒐集到10億筆陸域、水域及海洋生物資料，則將需費10億美元。執行長認為不可行；丹麥代表認為GBIF目標仍應宏遠，只要大家努力，何患不成， 並宣佈丹麥即將召開有關生物多樣性及氣候變遷的國際會議。美國代表說沒有壓力就不能產生鑽石;英國代表要求確保10億筆生物資料記錄的品質。針對這些質疑，祕書長認為目前國際上大多數的指標都是經濟指標，我們必需創新開發生物多樣性指標(biodiversity indicator) 的賣點，開發資料分析的工具。荷蘭代表提醒︰目前距離2008年底預期的10億筆生物資料記錄還缺6億5000萬筆，也就是說必需在15個月內達成此一目標﹗祕書長樂觀的預期日後資料的成長為指數性而非線性。瑞典代表論及立刻行動的必要性，各會員必須成為觸媒，提升各國對於GIBF活動的重視，動員全國資源；瑞典自然史博物館已經決定將所有的典藏在15年內數位化。執行長將他一軍，問他是否可以提前於2008年底完成。墨西哥代表指出該國運用生物多樣性資料得以預測病原攜帶者(disease vectors)因應氣候變遷而改變其分佈，與氣候變遷以及外來入侵物種對原生物種分佈的影響。因此促使墨西哥政府重視生物多樣性及生物多樣性資料。
翌日延續前一天的活動(campaign)報告後，先確認各國參與前一天報告的四個活動(campaign)名單，這四個活動分別為Amazon Basin Biodiversity information Facility (ABBIF), World Register of Marine Species (WoRMS), Global Pollinators Champaign, and GBIF for 2010。在前一天這四個主要的活動報告後，大會傳送一份選單讓各會員國或組織依其現況與興趣勾選，主要分為四類：計畫主動參與(plan for active participation); 雖有興趣但不具高優先性(interesting but not a high priority); 不預期加入(do not intend to participate)或無意見not able to express an interest of participation等，由於時間有限，亦將利用午休時分組再進行討論。在會議討論中，資源面尤其是經費分配的問題屢被提及，也往往成為討論的重點，但秘書處強調GBIF並非僅扮演經費提供的角色，希望未來在這些活動提出計畫書申請時能加強說明，藉由活動所預期達成的成果，對GBIF組織與生物多樣性的議題上能產生何種助益，藉由這四個主要活動的架構與計畫書提出後，各國進行討論後，經費問題容後再議。如何避免資源重複與分配不均，有效整合現有資源做最有效的分配運用，也再度考驗著GBIF秘書處。
接著開始進行大會第二天主要的議程，主要是由各委員會進行報告，包括科學委員會、節點委員會、程序委員會及預算委員會等。由於各委員會先前已進行過會前會，會議並未過於冗長，許多報告也都提供有文件檔，以利各會員參閱。
科學委員會Wouter Los先行報告，相關文件如Report from the science committee。秉持著生物多樣性公約(CBD)第17條的精神，有關生物多樣性資料與資訊的交流應公開，已為各國所認同，但其中有關資訊歸還原國(repatriation)的政策說明，造成此次會議一開始就針對歸還原國(repatriation)的用字進行熱烈討論，英國代表首先發言，對資料提供者而言，強調是資料的分享，本身除了提供資料外，亦可能是資料的使用者，但對提供者而言”歸還原國”字眼若能以其他字句替代應較為適當，尤其是當資料需求者需要資料提供者所提供的是什麼資料，而不是歸還問題。美國亦接著附和，指出”歸還原國”為CBD所用字眼，但GBIF主要的目的即是自由與開放的分享資料( free and open sharing data)，但接著發言的西班牙、秘魯、阿根廷等國都認可維持原名詞，且覺得現階段無須更換此字眼。美國從科技觀點指出，GBIF將成為資訊分享的第三波力量，持續使用”歸還原國”此名詞，與GBIF所強調的交互合作共享其實是有所牴觸的。而後主席裁示，對此份文件基本內容是沒有太大爭議的，利用休息時間再討論是否有更好的字眼能為大家所接受。
科學委員會報告中包含有資料入口網站發展、現況與策略計畫主要目標、活動(campaigns)的說明、Ebbe Nielsen獎獲獎人、與其他一些事務。
科學委員會亦做出下列建議：
1.呼籲GBIF的廣大社群對資料入口網站未來的發展與功能繼續貢獻。
2.建議ECAT&DIGIT提供小額經費補助未來可能提供高品質數位化資訊的潛在資料提供者，但並不包含已參與GBIF的現有會員。
3.闡釋說明活動(Campaigns)申請的意圖與GBIF政策的關係，需要提供活動與時間表的說明，成果與對GBIGF產生的利益，並符合GBIF所強調的生物多樣性議題等。
4. 2008年的工作計畫，將延續執行與更新2007/2008已認可的工作計畫。
5.更多的科學投入(Scientific input)，建議新任的科學委員會可建立一些小的諮詢或顧問團體，另經費許可的話，可以召開科學計畫的會議，邀請不同的團體、組織討論舉辦生物多樣性資訊學的會議。
6.生命大百科(Encyclopedia of Life)，使會員了解EOL與其合作的關係。
7.採用新技術，顯示GBIF入口網站的成就，並協助各節點提供更好的服務。
8.資料使用上或涵蓋上有更好的呈現方式，統計上或可視化的技術，使用者回饋機制，GBIF各會員網的協同發展。
由於GB會議開始前兩天便進行了節點委員會的會議，並有一天進行節點的訓練課程，而今天便由節點委員會Lawrence Way進行報告，一開始報告便提出節點委員會做了些甚麼，包括入口網站發展的貢獻，從需求、設計、測試、使用者端的測試等。利用GBIF提供的服務協助各國發展各自的入口網站，或是區域性架構的入口網站。很重要的是各節點彼此間經驗上的交流，包括個節點資料與能力的現況調查，尤其是對敏感性資料(sensitive data)。由各節點彙集的報告顯示GBIF 6年來資料量的成長成線性增加，Lawrence Way半開玩笑說線性成長這是好現象，但以此種速度增長要達到預期目標10億筆則需耗費時日達289年，目前的資料其實主要也是是僅靠幾個節點而來的，如何協助各國節點克服障礙，加速資料量的增長，從經費分配的問題、技術上面臨的瓶頸等問題來考量。模組化、增多入口網站、分散工作等方式之採用，或可加速達成此目標。此外，理事會各會員應扮演領導的角色，確認與加強節點工作的重要性，而各會員彼此間聯繫應更密切。但關於敏感性資料(sensitive data)，例如稀有或瀕危物種，這種資料長期以來形成一個傳統資料分享上的障礙，要如何克服敏感性資料的障礙，Lawrence Way提出持續的溝通，促進各會員國與組織間之了解，以降低敏感性資料的門檻，降低提供大眾使用資料上的空間精度等，此外訂出共通的標準，強調文件化及後設資料(metadata)也有助於減少此障礙。廣為宣揚GBIF的成功經驗，除分享成果外並複製到其他節點，當節點有特殊的需求也可即時反映給委員會以尋求援助，各國訂定的目標與GBIF的目標漸趨一致，藉以提高資料提供者的誘因，在在都希望能幫助各節點提升為該國的領導者。
接下來的程序委員會，主要討論有關會員國簽署備忘錄的議題，而預算委員會，主要報告與討論經費議題，去年(2006)財務報告及明年(2008)預算，如何降低GBIF的開銷，要更有效率的運用這些經費，再度考驗了新繼任的秘書長。理事會中亦辦理選舉新的GB主席與相關委員會主席，David Penman繼任主席，而第一副主席仍由日本代表擔任，除了科學委員會競爭激烈外，進行了第二次的投票才確認由Erick Mata擔任，在一連串的表決後，各委員會的主席也一一確認後，稍後隨即由David Penman致謝GB所有幹部，尤其是卸任幹部並頒發紀念物，亦安排有人送花，場面相當溫馨，最後卸任幹部們再一起進行合照。
原本下午有安排繼續選舉的議程，因中午已完成，時間上顯得較充裕。中午休息時間，再度進行各活動間的細節討論，或是人員彼此間進行交流。而下午主要討論了明年(2008)度行事曆的擬定，由各會員網提出預計可能辦理的活動，時間、地點、或需要秘書處支援的人力皆可先行列出，使得秘書處可及早協助作業，顯示了GBIF組織的效率。
理事會接近尾聲，安排了下屆會議地點的選定，由表達高度意願的非洲坦尚尼亞進行報告，就GB以往開會地點紀錄，教少在南半球，尤其是非洲切入，該國代表並開玩笑提及坦尚尼亞許多人誤以為是澳洲的塔斯馬尼亞，引起一陣哄堂大笑，該國代表並強調坦尚尼亞生物多樣性分佈亦高，一再強調坦尚尼亞舉辦會議的優勢，首都ARUSHA具有國際機場、國際會議中心、景點佳、可及非洲最高峰及利馬札羅峰等，而會議時間初步預定於11月份的第1周。
在理事會結束後進行尼爾森獎頒獎典禮，此典禮與獲獎者進行的專題報告開發給一般社會大眾報名參加。為紀念尼爾森(Ebbe Schmidt Nielson)博士其在生物多樣性資訊學以及成立GBIF上重要的貢獻，GBIF成立尼爾森獎，每年頒發給一位結合生物系統學和生物多樣性資訊學，以加速生物多樣性資訊學與GBIF組織的成長與茁壯。今年的得獎者由澳大利亞博物館的Paul Flemons博士獲頒，用以表彰其在生物多樣性資訊學上的貢獻。
雖早在1990年，澳大利亞博物館便在新南威爾斯地方林業評估(New South Wales Regional Forestry Assessments, RFAs)上扮演重要角色(RFAs)。所有這些博物館標本的資訊和分析提供進行林業評估，但這些資料的取得與分析僅侷限於博物館內或少數所謂的專家學者，並無法提供給一般社會大眾。澳大利亞博物館是世界上自然史博物館的最早運用地理資訊系統(GIS)的其中一個，任用一個全職與專業GIS的Flemons博士，將此術應用在博物館的典藏上。
Flemons博士於8年前澳洲博物館工作時，也差不多是GBIF開始的時機，他便開始構想透過網際網路的潛力，如何提供存取生物多樣性分佈的資料，並提供工具和技術供應用於林業評估上。了解物種的分佈模式，測量生物多樣性消失的速率，需要提供適當的工具。Flemons博士應用GIS專業技能與知識，將標本館資料產生加值運用於自然資源管理和生物多樣性保護上。BioMaps 和GBIFMAPA 便是Flemons 博士開發的應用介面，大幅提升博物館資料可供線上運用，提供決策者在保育策略擬定上的參考依據。Flemons博士最後展示了兩段數位推廣影片，花費小錢即可達到良好的宣傳與教育效果，讓人留下深刻的印象，也讓人覺得其在生物多樣性資訊學上的推動不遺餘力，獲獎乃實至名歸。
第5th GBIF年度科學研討會紀要
11月18日，本會期的最後一天，舉辦精采的第5屆 GBIF年度科學研討會，共邀請六位講員就GBIF database的發展、應用與影響發表演講，內容豐富，各具洞見，此研討會讓GB14生色不少。
透過全球網路自由公開取用GBIF的資料庫訊息，並促進其資料庫永續發展，是GBIF的重要使命。科學研討會是GBIF科學委員會所舉辦的重要活動之一，從2002年開始至今，已進入第5個年頭。在強調參與及提升伙伴關係之前提下，今年所欲探討的優先議題是：(1)驅動生物多樣性數據的流通；(2)發展協定(protocols)和標準化，確保科學整合性及相互操作的能力（interoperability）；(3)建構資訊架構(informatics architecture)，以相互鏈結各種不同來源的資料類型；(4)提昇資訊制度量能(capacity building)；(5)推促分析工具的發展，改善決策內涵。
主持人Wouter Los（Science Committee主席）在簡單致詞之後，邀請一位當地大學的教授就資訊學(Informatics)作為大科學(Mega science)的ㄧ環在歐洲發展的情形，進行5分鐘的開場演說。Peter言簡意賅的表示，資訊學的整體發展着眼於數碼的格式仍然不足，仍有許多尚須瞭解，而整體的內容發展更是包羅萬象，從生態系、農業、文化，以致於今天所關注的生物多樣性都是資訊學的內容發展範疇。訊息作為一種大尺度的設施，可謂物理科學的一部份，整個歐洲對大科學（Megascience）的發展則如火如荼，而且已有諸多的討論正在當下進行（包括GBIF等等），嚴然已是歐洲脈絡的一部份。資訊學的新面向即將崛起，例如，如何將數據更有效提供利用；而從另一面向觀之，則需有一套新的趨近資料庫的概念與組織架構(infrastructure)，它不僅有物理科學的考量，也需要文化的思維，豐富的數據方得以有效提供科學家們充分的利用。因此，往後須要更好的組織概念，而且能在國家級的層面上推動。他期待自然史博物館、圖書館及整個科學社群等能一起投入與整合，給下一波的數位化運動注入活力，期盼生物多樣性在歐陸及國際舞台上（例如GBIF等全球化的架構）成為重要的區塊。
第一場演講的題目是《GBIF的訊息構築：數據分享與互相操作能力(The GBIF Information Architecture : Data sharing and interoperability)》，由GBIF的祕書長兼資訊學副主任Donald Hobern主講。他表示，在全世界48個國家和39個國際組織的參與之下，GBIF的工作體DADI、DIGIT、ECAT、OCB等構築的訊息架構已能自在地提供全世界各界使用，其1億2千多萬筆資料已在網路上流通，提供物種層次的生物多樣性研究者一個世界規模的生物多樣性訊息分享平台，其作用與效應遠超過往昔的印刷流通機制。GBIF的網站儼然已是生物多樣性數據及地理數據之家，許多機構或個人透過種種方式紛紛提供龐大巨量分子生物的、以至於生態的資料，數量一直在成長中，其內容包括：物種記錄資料、系統分類、親緣系統樹、分佈區、影像、形態描述、聲音、錄影片段，以及書面的文獻等。這些異質性蠻高的資料庫，透過網路服務資訊整理，數據標準化及結構化的處理，也經由國際網路到達使用端。GBIF要處理所有的這些資料，需透過合併、分析之後，才能產生對使用者有意義的訊息，這些複雜的工作是項重要的挑戰，無論索引(indexing data)、解析(interpreting data)，質控（data quality，包括錯誤排除）、摘要(summarizing data)、檢索介面(search interface)或是輔助工具（supporting tool，例如GIS等）的整合，GBIF都承受了繁重的挑戰，方得以更及時、更便利地提供各方使用。未來還得迎向更多挑戰，例如IPR和敏感數據的處理（例如瀕危物種的分佈地點是否應在網路上提供）、數據質量的控制（詞彙與專有名詞的正確使用、錯誤排除等）、數億筆資料的處理、數據的統計分析（突顯數據的內涵，彰顯地區性的意義）…等。
Hobern的演講內容摘要簡述如下：
1. GBIF的資訊學取向(informatics approach)已踏上全球網路數據內容提供者的角色之路，它也將訊息的架構延伸出去，整合了所有生物多樣性訊息，成為一個真真實實、可互相操作的全球資源。
2. GBIF的訊息架構依賴TDWG發展的數據標準(Biodiversity Information Standards)；反之，提供給GBIF資料者也要使用TDWG的標準，GBIF方得取用，讓每位註冊者成為GBIF中央註冊中心的數據服務者。然而GBIF的portal software也可從已註冊的數據提供者獲取主要項目的索引，然後提供使用者這個所引的介面，使用者可連結到原數據來源。
3. GBIF的訊息取向的優點就是簡化(simplicity)。中心化的索引簡易地提供單一的搜索介面，它可以涵蓋許多國家形形色色的網路數據資源，也涵蓋不同標準與protocols的數據，以及分類學家發展的分類和同物異名的知識。
4. 仍有數項挑戰尚待克服：(1)大量的標準化詞彙亟待整理；(2)上億筆資料尚待GIBF整合；(3)維繫數據portal的篩濾功能，索引持續成長將造成技術上的問題；(4)提供使用端的介面和工具必須更切近使用者的需求。
5. 結合TDWG、EOL(Encyclopedia of Life)，及其他概念創發者的力量，GIBF已開始討論下一波的生物多樣性訊息構築，名之為〝全球生物多樣性數據列車(Universal Biodiversity Data Bus)〞，這將是GIBF訊息構築的基本樣貌，用來整合結構性數據（例如分佈數據、清單），及半結構性文書數據（例如：現有的species page的項目多屬此類），以及影像、地圖、掃瞄的文獻等。在這一平台上的國際合作有助於一個全新的鏈結世界，將發展出可搜尋的生物多樣性訊息和工具。
第二場演講的題目是《GBIF的生物多樣性研究數據的角色：海的案例(The role of GBIF data in biodiversity studier : Examples from the sea)》，由比利時University of Ghent的Magda Vincx教授講述。這位海洋生物與生態學家表示，無論是地區性或全球性的尺度上，快速取得海洋數據以進行海洋資源保育的需求是如此的急迫，由於OBI(Ocean Biodiversity Informatics)的建立、開放與可及，海洋生物多樣性的研究得以加速進行，而GBIF亦受益於OBI的海洋數據，這樣的案例突顯不同數據訊息系統間的相互鏈結有正面的意義，但隨之而起的是數據品質的關切。
保育可由生態切入，亦可由演化的觀點切入，從生物多樣性的研究進展到類型(pattern)、過程(process)、和經營(management)面向，需儘可能納入來自不同學門的龐大數據（例如分子的、遺傳的、親緣的、地理的、環境的），以及廣泛的空間尺度。與陸域系統相較之下，海洋問題更須全球性的數據來解讀，因為海域相連，生物的活動範圍更廣；到底水面下在哪兒何時有什麼樣的環境與物種組成，全賴高品質的全球性數據訊息系統。瞭解海洋生物多樣性的改變原因，對海洋活動的空間規劃別具重要性。無論如何，海洋的保育通常是定位於國家尺度之上，因為談到更大的地理尺度時，基本數據的可及性及所受的限制更大(例如：法律問題)。
建制有效的保育方案與發展需要物種的詳細地理分佈訊息；反之，辨識物種需要好的鑑定檢索表（分子或形態的層次），以確保進入保育系統中的物種數據有好的品質，有原始資料的支持就很重要，Vincx教授舉一則數據建檔的案例(The NeMys database)為例說明之。近來有位學者使用新整理的特徵模板描述一個新種，有審查者質疑之，這一現象突顯這種新模版尚未被檢驗以及未廣泛被使用的問題，分類學家經常聚會或許還可解決七、八成問題，因為新種陸續發現，特徵的變異也越見越多，國際間有階段性的聚會與討論，並將結論迅速建檔上網，物種的鑑定與檢索可趨完善。
欲預測海洋環境的生物多樣性變化，有賴於建構數據紀錄及適度的地理尺度，以及有關環境變數的知識。近年來GIS的精進及計算能力造就了〝生境合適性模型的發展與應用〞，以及量化了最大分佈範圍的預測。現今，生境合適模型已廣泛應用於陸域，反而海域的應用則所剩無幾。本次演講中舉出一個海洋案例和一個線蟲案例，說明如何整合不同的資料庫，應用於預測生物多樣性的改變。
GBIF本身是清查生物多樣性的利器，與其他資料庫結合後效力更加精進，不僅可供分佈類型調查，也得以調查生物多樣性的演變過程，或進一步究其成因，例如氣候變遷引起浮游生物分佈改變，或是全球過度圍捕，讓大型魚類的數量陡降？小心使用與了解資料庫的侷限範圍，可獲不同層次的解答。Vincx教授期待未來能提升數位資料庫的預測價值(predictive value)，也給分類人員增加檢索工具的實用性。
第三場演講的題目是《GBIF在創造生物多樣性預測平台上的角色(GBIF’s role in creating a platform for biodiversity prediction)》，由美國University of Colorado的Robert Penn Guralnick 和 Andrew Hill穿插報告，表示近來生物多樣性數據的一般格式透過網際網路，數據的取得越來越便捷，促進訊息分享與交換。現階段，這些數據有些問題，其地理與分類的精確度不足，如果用在生態研究、自然資源經營管理和保育的決策上將會出現瑕疵。縱然，採用地名辭典的網路上資料庫是不錯的工具，可用來改善地理數據。分類數據的品質也可透過網路上的「有效名」資料庫來改善，它也存在更有效率的機制得以改善系統分類研究成果和誤分類率，這兩類工程正在進行當中。另外一個相關的挑戰是發展出一個以網站為主的視覺化的分析工具，以追蹤生物多樣性的改變(以H5N1和寄主在地球上得散佈途徑為例)。Guralnick 和 Hill在會中討論這樣的工具如何與數據結合，以強化質性並協助我們將當今的portals轉型為生物多樣性的原始數據(raw data)，進而產生合作性的創作和分享性的生物多樣性知識。Guralnick 和 Hill特別突顯幾樣不同的途徑和工具，從GBIF累積生物多樣性訊息，談到這些工具如何用來決定（測定）生物多樣性取樣的品質，也確定地區性、洲際性、或全球性的生物多樣性估驗，和其獲取之道。最後講者表示，跨資料庫和工具整合的機制是個有分享性、高質量、多面向訊息與知識的模式，可及於更加廣泛的資源提供者（從政府單位到土地經營者及科學家）。有一個案例顯示，結合H5NI的基因訊息和地理資訊，可將鳥類、哺乳類和昆蟲寄主間的流行性感冒品系分析及視覺化。
第四場演講的題目是《利用GBIF數據和GEOSS架構強化全球變遷對生物多樣性衝擊的預測(Using GBIF data and the GEOSS framework to strengthen predictions of global change impacts on biodiversity)》，由來自加拿大University of Ottawa的Jeremy Kerr報告。J. Kerr直陳人類曾經歷過一段快速的氣候與土地利用變遷的洗禮，這兩件事危險地弱化生態體系的服務性能，也加速生物的滅絕。要解決這些問題，需要跨學域的緊急行動。欲解決全球變遷的問題，從生態著手更形重要，如果能跨越廣泛的氣候變遷影響區，更加理想。巨觀生態學(macroecology)是一個較新的學門，它朝向物種分佈及豐度的廣尺度預測來發展，也建制鮮明的地方焦點，這是多數全球變遷生物學研究採用的方法。Macroecology的研究與發現特別依賴相關性的手法。或許諷刺的是，全球變遷本身提供的是假象的實驗機會，它大大地強化巨觀生態學的理論，從而增進不同空間之間多重全球變遷的預測能力。許多與全球變遷生物學有關的發現，常被質疑的是什麼物種可能存在某地區的可靠性。GBIF提供大量物種在全球分佈的數據，不但可詳細檢測現行的理論，也顧及未來的預測。J. Kerr使用GBIF的數據和一個正發展中的GEOSS(Global Earth Observation System of Systems for Biodiversity)資料庫為例，顯示在合理的範圍內，精確預報全球變遷的生物多樣性衝擊是可能的。這項研究的應用也可預測巨觀生態學的理論，並顯示GBIF-GEOSS的合作架構足以提供科學與應用上的優利。
第五場演講的題目是《鏈結GBIF生物多樣性數據與基因序列的DNA條碼(DNA barcodes : Linking GBIF biodiversity data to gene sequences)》，由Consortium for the Barcode of Life的David Schindel主講。
2004年CBOL開始成立(The Consortium for the Barcode of Life)，促進DNA條碼成為世界性的物種鑑定的標準，並予發揚光大。然而DNA條碼只是一小段標準化的DNA序列，它可以：(1)將生物標本歸到已知的物種；(2)客觀地建立種內與種間的變異；(3)協助研究各地理區某些較不被關注的類群。
大部份動物群的DNA條碼區是粒線體DNA CO1 gene的Folmer region裡648對鹼基序列，而植物與真菌的標準條碼區還在研究確定中。基本上，DNA條碼試圖在標本(specimen)、物種名稱(species name)及期刊發表(Journal publication)間建構關係平台，成為一個生物多樣性的資訊學門(Biodiversity Informatics)，創造一個互動性與操作性的研究環境。固然基因條碼在操作上建立在物種與檔案標本(Types or voucher specimens)的基礎上，但秉持的物種概念是超越全模標本的巢臼，在族群的考量下，模式系列(type series)的條碼訊息是應當考量的，甚至推至更廣泛的變異與遺傳品系的確立，使物種的界限更為明朗；當然，生物種的概念(BSC)有其可貴之處，但有時也難以運用於物種的界限，有賴使用者與條碼建構者對標本與物種的邏輯判斷與詮釋。
理念上，條碼可應用於任何分類群，採用任何基因區，但BARCODE的數據標準有下列中心要素：
1. DNA紀錄是開放的而且自由取用，同時研究者必須儘快將其數據存入GenBank, EMBL或DDBJ。
2. INSDC的紀錄符合數據標準，將可使用”BARCODE”作為其關鍵詞。
3. BARCODE的紀錄必須鏈結到〝檔案標本(voucher specimens)〞，其格式為〝機構簡稱：典藏代號：標本辨識號(Institutional acronym : Collection code : specimen ID)〞。CBOL, GBIF,和GenBank都創立了線上註冊機構簡稱及典藏代號的服務。
4. BARCODE的紀錄必須納入地理位置，其經緯度更應清楚。
5. BARCODE的紀錄必須與記載清楚的學名結合，學名可得自GBIF, Catalogue of Life，命名者或文獻提供者。
6. BARCODE紀錄登載的基因序列必須是條碼基因所認可的片段，長度要足，納入引子序列和可追蹤的電泳檔案。
由於BARCODE的建立，它已成為新的分類與生態的數據資源，可供(1)幼體或毀損標本的辨識；(2)消化道內的食物分析，建構食物網；(3)排遺分析；(4)非侵入性的標本分析（例如螁皮或脫殼、剪鰭樣本等）；(5)快速生態採樣及生態系研究；(6)Ecogenomic mixtures的應用。當然，DNA條碼的應用有其侷限，例如：條碼並非DNA分類學，單一基因或特徵不適宜作為分類依據，也不適宜推論可靠的生命演化系統樹。CO1不是條碼的唯一標準，它有用處也有限制。運用分子訊息於分類學上並非新意，但是大規模的標準化分子訊息則是創新的作法。於今，BARCODE已從新鮮的集標本、未成熟的標本個體、冷凍組織、古老的標本，甚至是福馬林浸泡過的標本中抽離分子訊息，建構了BARCODE的DNA數據。然而資料庫之間的相互流通是活化的根源。GBIF是CBOL的會員組織，而CBOL則是GBIF的協力伙伴，他們的動機有許多雷同之處。CBOL的許多重要活動都有GBIF的參與，特別是BARCODE標準化的發展過程中，它們參與了許多的研習會與規畫會議。2005年DNA條碼的標準化已完成建構，而且為INSDC(International Nucleotide Sequence Database Collaboration, 包括GenBank, EMBL和DDBJ在內）所認可，其成就與貢獻誠屬不易。
David Schindel表示現在DNA Barcode已進入有效利用的階段，改善了種的階層的分類學研究，以條碼作為研究的工具，已發揮以下效益：(1)能釐清生活史的階段或性別；(2)協助檢測物種的界限，揭示隱存種；(3)鑑識保育物種；(4)鑑識入侵種、農業蟲害、環境指標物種及毀損標本…等。在美國，有許多機構常以BARCODE作為其業務推展的助力，例如美國聯邦飛航管制局(US Federal Aviation Administration)引為鳥擊鑑識資料庫，美國環保署EPA應用於水質的生物評析；美國的食品藥物管制局(US FDA)用來鑑識商用魚類；FISH-BOL和魚類管制單位在2007年9月台北舉辦研習會也是重要的延伸活動。看來，由於有豐富的條碼資料庫，將來的應用會更廣泛，更見價值。
第六場演講的題目是《生物多樣性資訊學的未來：GBIF, EOL與超越(The future of biodiversity informatics: GBIF, EOL and beyond)》，由EOL(Encyclopedia of Life)的執行長James L. Edwards主講。本場演講回顧了生物多樣性訊息建構的歷史與資料庫的多樣，試圖說明EOL與GBIF的相互關聯與未來的發展。Edwards提到，生物多樣性資訊學Biodiversity Informatics (簡稱BDI)最早出現於1992年，1999年OECD的Megascience Working Group on Biological Informatics提出一則BDI的行動方案，以GBIF為其結構中心。當時的”bioinformatics”幾乎等同於分子遺傳的資訊，OECD辯稱其他層次的生物多樣性問題須要自己的資訊工具與資源。後來，Berendsohn (2001), Soberon & Peterson (2004) 及Heidorn (2007)都對biodiversity informatics的定義提出見解與討論，生物多樣性資訊學的範圍也漸敞開。當時OECD的報告低估了財務的重要性而無法讓人BDI 立足，但是在後續的爭議擺盪的年代裡，有許多研討與思考的注入，甚至已達可實施的階段。2004年Biodiversity informatics網上期刊發行，此一學門也隨著確立，近年來大學科系或課程紛紛以” biodiversity informatics”為名創系或開課，它就像擁有自己流域的江河一般濤濤傾洩，意味著” biodiversity informatics”的年代已經到來，若用此關鍵詞在Google上搜尋，可得11萬筆以上的參考文獻。
既然BDI已有豐富的學術性資源，如何讓它成為未來可茲相互操作的平台是重要的問題。1999年OECD的期終報告建議GBIF成立，GBIF猛然竄起，2001年以來的進展，從標準化的建立，Nodes的擴展，Ebbe Nielsen獎的設立及科學研討會的舉辦，以致於國家級的或地方級的組織都紛紛加入，建構共同網絡，讓GBIF展現出欣欣向榮的面貌。許多資料庫紛紛相互鏈結(例如NCL, Species Event , OBIC , FishBase , Amphibian Web , JRS , EDIT ….等)，Encyclopedia of Life (EOL)在2007年創立，也將不例外地將與GBIF共創榮景，超越成就。EOL及其他資料庫與GBIF的關係就像Ecosystem的架構一樣，成為互為操作的生物多樣性資料庫與資源體，EOL在這當中建立自己的特色，針對單一物中幾乎所有的訊息整合於一頁，大至分布、棲地、繁殖，小至標本資訊及食性與分子數據，成唯一個無所不包的百科內容。這樣的網頁需要大量的人才共同努力，方得以保有完整結構，就像在建構一個Community-assembled Space一樣，需要分類學家、生態學家、分子生物學家、育種學家、自然學家、賞鳥人…..等。EOL有其宏偉的目的性與工具性，妥善運用可發揮其輝宏的效果。然而在建構的速度上仍需加強，需要許多有效的衝刺與挹注，相關的問題是：(1)資料庫需要永續的經費來源，(2)全球性的鑑定人才庫，(3)相關科學的持續發展與經援，(4)內容發展與經援，(5) 紛雜意見與整合，(6)專業訓練與架構。
Edward期待在2010年以前，生物多樣性的訊息(BDI)環境能完美無暇地達到OECD在1999年所訂定的目標。他認為針對接下來的工程遠景應該有下列作為：(1)預期有良好的形象，例如讓Google search能查到生物多樣性的訊息；(2)整合BDI的活動及想法，例如2009年可多舉辦國際會議，屆時Biodiversity Informatics應該已經成長茁壯；(3)擴大民眾參與及使用，必須認知BDI是”public good”，而不只是一小撮人所關心的課題。
綜觀這次GB14的Science symposium 中六個講題與內容，可體會到他們咸共同關心與強調諸多資料庫(database)間的整合及互相有效操作(interoperability)的重要性，而具共通性的標準化是其間重要的關鍵。許多年來，國內也一直在呼喊著標準化，但自從數位典藏計畫推動以來，新的標準建立了，但老的資料庫如何依循新的標準進行轉化仍在牛步階段，這或許有許多原因，例如舊資料庫的電腦語言結構不同或過於老舊，需要更專業的人才與較多的經費投入，甚至需要較長的時間逐步解決。此外，人才、人力及整個科學研究價值認知的固著(例如：SCI的價值問題)，讓數位典藏資料庫運作的靈活度不理想可能是主因，這種結構性的問題需要科學政策主政單位的關切與解決。當我們看到世界各國在GBIF的一億三千萬年生物多樣性資料庫中龐大的奉獻，反觀台灣微小的筆數時，恐怕我們得加速解決國內的整合問題，方能在國際社會上有亮眼的呈現。Hobern 的確提到，提供給GBIF資料者要使用TDWG的標準，GBIF與數據提供者間，依照portal software和索引介面的規範，是可讓使用者連結到原數據來源。這樣的模式不仿在國內再加規劃與宣導(例如，透過TaiBIF建築索引介面)，順利推展BDI整合。
GB14在強調各方資料庫以GBIF為中心的整合平台上，又強調了原始數據的開放，自由取用與無私的胸懷，是另一個價值重心。設想資料庫的建立目標之一，當然是有效的使用為上，藉以解決多種自然史的問題，例如地區性的生物多樣性規模、起源、保育、生態與文化的連結….等。然而唯有慷慨開放小我的擁有，才能成就這樣的大我，這樣的概念恐怕需要從個別研究學者以至於整個族群與國家，都需要再教育，包括影像、影片、文字提供者。或許我常過慮於智財權與授權及使用權的拉拒，但這種原始數據的開放，自由取用與無私的胸懷與氣圍，是有待宣導與養成的。
講者當中有幾位特別強調使用端的重要性。資料庫的特性是數據，而空擁有數據不好好解析之，無法成大器，唯有轉化成資料(information)，才有機會成為知識(knowledge)，甚至成為提供人類養成智慧(wisdom)的環境。這其間，需要許多技巧，program的設計、硬體的發展、解決快速的處理大量資料的需求，而且需要新的資料提供與更新，自動、迅速、持續的整合是必要的。多位講者以實際的案例來敘說GBIF資料庫如何應用及其效果，也突顯GBIF在學術研究上已成為科學(或許megascience更貼切)奠定了某種程度的基礎，一旦知識的模型在GBIF的基礎上一一建構，從中勾勒出全觀性的(holistic)圖像，近則讓多樣性與演化和功能緊密結合，遠則讓類型(patterns)整理出的機制(mechanism)，能提供更佳的預測(prediction)能力。
提到使用端，Edwards強調BDI的價值在予” public good”，可謂為GBIF的昇華。D. Hobern也述及GBIF已開始討論下一代的BDI架構，所謂的”Universal Biodiversity Data Bus”裝載這架構性的數據(例如分布、調查數據等)和半結構性的文字敘述資料(例如現成的species pages的要項)，結合影像、地圖、文獻掃描等，駛上一個綜合性的訊息發展之路。Edwards介紹的EOL架構其實就是國內的國立自然科學博物館在第一期數位典藏計畫中發展的教育單元概念，乃以物種為單位，整合相關的形態、生態、分類學文獻及標本典藏、鳴聲、影像與影片於一單元，作為一般民眾也可以使用的典藏資源。為了擴展使用效益，甚至小孩都有上網利用與學習的意願，科博館也朝著建構兒童數位博物館發展，以數位典藏資料庫為基礎，設計遊戲節目，把使用者與資料庫的橋樑建築起來，其中「蛙蛙樂園」就是一例。「蛙蛙樂園」遊戲節目在2007年美國博物館協會的Muse獎競逐中榮獲銀牌獎，這個被肯定的案例說明台灣在生物多樣性訊息庫中的建立與應用已踏入了經營的思維，並已朝向”public good”的方向在前進，其實已早先一步在建構使用端與資料庫的橋樑。我想，這一環是有再發揚的必要性。
附件一︰第九屆節點會議【GBIF Participant Nodes Committee 9th Meeting】
時間：2007年10月14～15日，
地點：Mövenpick Hotel – Amsterdam
因為上次於秘魯舉辦的GB13會議中並無舉行節點會議（nodes meeting），本次特別擴大舉行，由以往只有一天的會議，改為兩天，再加上今年GBIF資料入口網於6月份正式公布，因此這兩天的會議討論的議題大部分都以資料入口網(Data Portal)相關，從介紹、如何操作、如何透過網路服務（Web Service）延伸出更多的應用案例…等主題進行討論，討論主題及內容摘述於後。
1. 本次正式NODES Committee meeting 自10月14上午9點開始，由NODES主席Lawrence Way主持，先確認此次開會議程與回顧上次會議（於開普敦舉行會議）紀錄與決議事項。Lawrence並且強調過去五年中，GBIF完成了第一階段的任務，成功整合生物多樣性的資料已達1.3億筆資料，下個階段會以分散式網路環境為目標，包含提供各類訓練課程、節點設置以及推廣GBIF Portal至各階層級的使用者為主，其中訓練部分包含了節點人員訓練及各式工具的使用教學等訓練課程等，這個任務將與GBIF秘書處共同合作推廣，NODES Committee將負責教育訓練。
2. 今年GBIF釋放出新版的入口網站後，受到相多大的關注，在新的Data Portal中特別改善之前的搜尋方式與呈現方式，主席Lawrence Way希望各節點能夠協助GBIF順利推廣新版Portal以便顯現GBIF的價值，並於此次會議評估新版GBIF Portal對於各國節點所能提供的幫助以及使用價值。之後會議主席將各國節點代表分為八個小組，並對於以上問題進行討論並提出相關說明，我國與日本代表、韓國代表、紐西蘭代表等分為一組進行討論，得到以下幾項結論並於會議中回報給GBIF代表人員：
· 希由GBIF提供Feedback機制：任一個網路使用者，查詢到某筆資料後可以透過Feeback的方式，聯繫提供資料的相關節點，以供各節點對資料品質方面進行調整。
· 請GBIF開放部分網頁工具功能，如地圖顯示，資料密集度等功能，以便使各節點能直接使用於各節點網頁中。
· 對於日本、韓國、台灣等亞洲國家，語言為一相當重要的問題，希望GBIF能開放語言模組並提供多國語言以利推廣(已於會議第二天與GBIF主要負責人員討論後決定繁體中文將由台灣負責協助翻譯，目前已取得到相關檔案並開始進行翻譯動作)。
· 提供新版GBIF Portal相關功能的教學影片，並放置於Youtube上方便觀看。
· 提供各節點的資料被使用紀錄。
· 加強GBIF Portal與各國節點Portal之間的整合性與連結性。
其餘七組討論內容摘錄部份討論如下:
· 當部分資料無提供座標時，可使用gazetteers(地名辭典)來將座標部分補齊，並增加已提供與尚未提供的物種資料數量於分類表(Taxonomic list)中。
· 將資料提供單位的相關資料可更明確的顯示出來，而不是單純顯示各節點資料。
· 新資料公開時間需求過長，目前為一個月，希望新資料能夠更有效率的被公開。
· 提供Portal相關功能的展示與使用方式。
· 需要一個更完整的資料過濾程式(Filter)，以提供使用者更方便的取得正確資料。
· 查詢資料所使用的步驟過多，通常需要到最後一個步驟才會發現無正確資料可查。
· 建立更多專門的獨立Portal，如海洋資料Portal或國家型的Portal
· 由GBIF協助不同專長的組織建立Portal並提供所需資料及協助。
1. GBIF技術人員Tim Robertson以如何透過Web Service的方式來建構客製化入口網站，Tim以哥斯大黎加以及南非的節點網站來展示如何使用Web Service技術，將GBIF內所提供的功能完整移植到各節點的網站並進行相關說明，包含了語言的轉換以及特定區域的資料蒐尋等功能。另外又介紹了iSpecies的網站並說明他們如何使用不同入口網站的Web Service的技術(包含Google, GBIF, Yahoo, NCBI等)來整合資料搜尋結果。此部分的技術將可於未來應用至TaiBIF上，利用Web Service的技術來提供更多不同種類的服務項目。最後Tim展示了最新的資料提供工具並簡短說明了資料使用Metadata的相關描述。大多數的與會者對於GBIF推出Web Service都給予高度肯定，討論時也給予相當多的意見，其中澳大利亞代表提出，目前大部分人的搜尋習慣皆透過Google，是否有辦法在Goolge上找到GBIF資料，Tim回應，這與Google索引（indexing）有關，必須在花幾個月的時間，才可研究出最佳方式讓GBIF的資料進入Google。
2. 主席又將各國代表依照原先所分的八組進行二次討論，此次討論的內容主要為針對GBIF Portal的技術以及客製化提供最佳的策略來使資料提拱者受惠，並將各Nodes對於資料提供的部分所遇到的困難以及需要協助的問題，彙整後提供給GBIF。
討論內容摘錄部份討論如下:
· 請GBIF提供可將節點資料庫最佳化的工具。
· 部分國家政府僅提供部分資料給節點使用，政治因素不知該如解決，部分國家認為，此問題若由GBIF直接與該國政府討論將會比該國節點人員說明要更為有用。
· 於各類生物多樣性的研討會中大力推廣 GBIF Portal以便增加知名度與使用量。
· 使用者層級的評估，明確的指出GBIF Portal適合的使用者層級。
· 增加更多的使用者工具以方便使用者查詢資料。
· 主題性的Portal將更能吸引不同層級使用者。
· 提供更多的Web Services給各節點使用，以便增加GBIF的曝光度。
· 由節點協助提供GBIF Portal介紹與使用教學於社會大眾，讓一般大眾能夠更了解GBIF以及生態工法的相關知識。
1. OBIS與NBN的代表分別介紹其組織的理念以及與GBIF之間的合作關係。OBIS說明了該組織如何由GBIF所收集的資料中取出屬於海洋生物部分的資料，並將其匯整後開發相關分析工具，藉以提供使用者直接查詢海洋部分的資料。NBN的代表則稍為討論了該組織以使用者付費的商業模式經營網站。
2. Jim Edwards以EOL為例，其核心理念為獲取地球上已物種的資訊，完成後EOL將可收集到約1億8千萬物種，在內容方面，將以專家提供資料為主，盡量可以提供連結，這些資料將可以滿足分子演化生態學家、分類學家、喜愛觀察大自然生態人士、甚至是小學生或其他科學家。目前策略，與目前現有組織合作，如Fish base、Tree of Life、Catalogue of life…等組織合作，明年二月會有第一版的網站，超過3萬物種資訊，並且有超過一千頁延伸閱讀。在新版的入口網站中，利用大幅利用Web 2.0 模式如mashup、tagging、wiki等方式，將所有單一物種的資訊整合在一起。同時Jim Edwards也提到biodiversity informatics這門新領域研究，目前正在規劃於2009年4月將舉辦第一屆biodiversity informatics研討會。
第二天節點會議，同時間舉行技術教育訓練的課程。此會議的主要目標為介紹新版資料分享Protocol、TAPIR、以及三種不同的工具供各節點用以分享資料，並且說明GBIF目前所提供的Web Services以及如何使用為主。會議一開始由GBIF技術人員Tim Roberson負責解說此次Training Session目的以及自我介紹，並請與會人士分別自我介紹並說明目前節點狀況以及所使用的資料分享工具。介紹完畢之後，由Dag Terje Filip Endresen負責解說介紹三種使用TAPIR Protocol作資料分享的不同工具，分別為PyWrapper3, TAPIRLink,以及TapirDotNet，經詢問後得知三種工具的不同之處僅為開發語言不同，分別使用Python、PHP、以及.NET所開發。Dag亦針對TAPIR與舊有Protocol DiGIR以及BioCASE進行簡略比較說明，大致內容為TAPIR結合了DiGIR以及BioCASE原有的功能並提供了更為進階的選項及使用方式等說明。之後Dag對於PyWarpper進行了非常詳細的使用解說(含圖解)，並將每個步驟展示並說明功能及目的，以下將列出部分較為重要的內文說明:
· PyWrapper使用環境需求為Web Server(如Apache)，PHP，以及資料庫(PostgreSQL、MSSQL或MySQL等)，若無Web Server亦可使用PyWrapper中所內含的可獨立執行的Web Server。
· 利用簡報方式一步一步詳細說明，從檔案下載、如何安裝到設定等流程均有詳細詳細解說。
· 安裝後僅需提供資料庫位置以及帳號密碼後即可進行欄位架構比對，比對後即可向GBIF註冊並將資料提供至GBIF Portal。
· 說明TAPIR傳輸資料時均使用XML格式為主，並可利用此特性以及Web Service來呼叫不同節點所提供之資料。
按照議程原本應由Tim Roberson進行TapirLink進行使用說明及展示，但因於Tim安裝TapirLink時出現異常，Tim便與我國出席人員進行討論，並決定由有舊有DiGIR Protocol使用經驗及TapirLink的安裝使用經驗的人員楊杰倫代替，進行約30分鐘對於TapirLink的詳細使用說明，由下載安裝開始逐步進行展示及提供詳細解說於與會人員，並於解說後協助他國節點代表進行安裝與說明。上午會議後由我國出席人員主動向GBIF技術人員Tim Roberson提出我國有意願協助GBIF進行Portal翻譯工作，經討論後GBIF決定將繁體中文版本部分由我國協助，所需翻譯行數約1000行左右。
下午會議開始由Donald進行Web Services的解說並針對LSID(Life Science Identifier)進行簡略說明與實際使用方式。藉由LSID的特性讓各節點或相關機構可簡易使用GBIF上所提供的工具，Donald並以單一HTML檔案為例，僅需近百行Javascript語法以及Web Service技術即可做出擁有Taxonomic Tree以及物種分佈地圖與物種詳細資料。之後也用iSpecies在做一次例子解說使用Web Service的好處以及可做出的效果。會議亦於解說完畢後結束。
會議心得
因本次會議擴大舉行關係，在會議上吸取許多GBIF所發展出來新技術，如Web Service與TAPIR，台灣對於網路技術部分於國際上雖非數一數二，但已擁有相當的實力（本次會議中快速學習TapirLink，並將學習經驗與各國代表分享），若有機會能與GBIF或其他國際機構合作開發，將更能增加台灣於國際間曝光度以及技術上的相互交流。這些技術可以很快的落實在TaiBIF與數位典藏資料整合上，亦可快速的整合全球生物多樣性資訊。
此外，本次會議與英國代表亦為會議主席Lawrence Way於休息時間討論英國對於各機構的資料分享方式及經驗，英國比GBIF更早開始使用網路技術，所以英國節點數年前即自行開發一套資料分享工具，提供英國相關機構進行檔案分享至英國節點，再由英國節點將物種資料傳至於GBIF資料庫中。此種方式較目前台灣分享資料方式為進步不少，速度與效率上更快上許多，台灣各機構目前仍使用Excel的方式將資料繳交至TaiBIF節點後再由TaiBIF內人員進行整合後，再將物種資料分享至GBIF檔案中。此種方式較容易發生錯誤，並且分享效率較為低落。台灣亦可考慮替各機構架設節點，並直接由各節點提供物種資料至GBIF，如此一來便可減少一個步驟，效率上亦可提升不少。建議未來成立GBIF中華民國委員會亦可朝這種模式運作。會議期間與GBIF技術人員Tim Robertson接洽，將由TaiBIF協助GBIF入口網中文化，回國後已收到Tim Robertson提供的語言檔，目前正在著手翻譯中。
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